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PROFIL

LMU Klinikum, Minih'teki uluslararasi arastirma stajindan edinilmis uygulamali laboratuvar deneyimine sahip son sinif
Molekiiler Biyoloji ve Genetik 6grencisi. Bir kardiyovaskiiler arastirma grubunda protein ve RNA diizeyinde analizler
gergeklestirdim. Temel molekiler biyoloji tekniklerinde (protein ekstraksiyonu, Western blot, RNA izolasyonu, qPCR,
immiinofloresan) deneyimliyim; bu deneyim, iki tamamlanmis lisans tezi araciligiyla yapiya dayali ilag tasarimi ve
kanser biyoinformatigi alanindaki hesaplamali arastirma deneyimiyle tamamlaniyor. Deneysel becerilerimi molekiiler
biyoloji veya biyomedikal arastirma ortaminda derinlestirmek tizere bir laboratuvar staji veya arastirma asistanhgi
pozisyonu arlyorum.

EGITIM

Molekiiler Biyoloji ve Genetik, Lisans Eyl 2021 — 2027 (beklenen)
inénii Universitesi, Fen-Edebiyat Fakiiltesi, Malatya, Tiirkiye ¢ GNO: 3.33 / 4.00

e Hesaplamali yapisal biyoloji ve kanser biyoinformatigi alaninda iki tamamlanmis lisans bitirme tezi.

Bilgisayar Programciligi, Onlisans 2025 — 2027 (beklenen)
Anadolu Universitesi, Agikégretim Fakiiltesi, Eskisehir, Tiirkiye ¢ GNO: 3.26 / 4.00

® Programlama ve hesaplama temellerini gliclendirmek (izere lisansla es zamanh yuratilayor; ilk yil
tamamland.

ARASTIRMA DENEYiMi

Erasmus+ Arastirma Stajyeri Tem 2025 — Eyl 2025
LMU Klinikum, Kardiyovaskiiler Onleme Enstitiisii (IPEK), Miinih, Almanya

shRNA aracili CXCR4 knockdown (gen susturma):
® Protein diizeyinde analizler icin protein ekstraksiyonu, BCA protein tayini ve Western blot uyguladim.
o RNA izolasyonu, ters transkripsiyon ve kantitatif PCR (qPCR) ile birlikte imminofloresan (IF) boyama
gerceklestirdim.
e Yeni nesil dizileme (NGS) veri setleri dahil gen ifade verilerini analiz ettim.

ARASTIRMA PROJELERI

Lisans Bitirme Tezi | — Yapiya Dayali Hesaplamali ilag Tasarimi
inénii Universitesi ® Danisman: Dr. Secil Demiral
® CXCR4 kristal yapisina (PDB ID: 30DU) karsi yapiya dayali bir is akisi kullanarak CXCR4 antagonisti olarak bes
yeni amentoflavon tirevi rasyonel olarak tasarladim.
® AutoDock Vina ile molekiler docking gergeklestirdim ve Fluoro-Deoxy-Amentoflavone'u 6ncii aday olarak
belirledim (-11.9 kcal/mol); FDA onayli antagonist Plerixafor'u (-9.4 kcal/mol) geride birakti.
o ADME /ilag-benzerligi (SwissADME) ve hesaplamali toksisite (ProTox-1l) tahmini yaptim; protein—ligand
etkilesimlerini BIOVIA Discovery Studio ile analiz ettim.
e Secici deoksijenasyonu, farmakofor agisindan kritik Tyr55 rezidisi ile yonla bir hidrojen bagi Gizerinden
reseptér uyumunun temel belirleyicisi olarak ortaya koydum.
Lisans Bitirme Tezi Il — Kanser Biyoinformatigi
inénii Universitesi ® Danisman: Dr. Samet Kocabay
e TCGA verilerini kullanarak meme (BRCA), akciger (LUAD) ve kolorektal (COAD/READ) kanserlerinde CXCR4
ifadesi, genomik degisimler, prognoz ve immiin infiltrasyonu arastirdim.
e Diferansiyel ifade (GEPIA2), genomik degisimler (cBioPortal), sagkalim (Kaplan—Meier Plotter), immin
infiltrasyon (TIMER2.0) ve protein—protein etkilesim aglarini (STRING) analiz ettim.
e Baglama bagl bir prognostik rol gosterdim: yiiksek CXCR4 ifadesi LUAD'de daha iyi sagkalimla (p = 0.007) ve
artan CD8+ T-hiicre infiltrasyonuyla iliskilendi.


https://www.linkedin.com/in/ugur-cem-yildiz-039631343/

LABORATUVAR VE TEKNiK BECERILER

Molekiiler ve Islak Laboratuvar: DNA/RNA izolasyonu (manuel ve kit bazl), PCR, qPCR / Real-Time PCR, cDNA sentezi,
Western blot, BCA tayini, immunofloresan, agaroz jel elektroforezi, spektrofotometri ve standart egriler, hiicre sayimi
(hemositometre), kiiltiir besiyeri hazirligi, mitokondri izolasyonu.

Hesaplamali ilag Tasarimi: AutoDock Vina, AutoDock Tools, BIOVIA Discovery Studio, SwissADME, ProTox-ll,
OpenBabel; molekiiler docking, yapiya dayali ilag tasarimi, ADME ve toksisite tahmini.

Kanser Biyoinformatigi: GEPIA2, cBioPortal, Kaplan—Meier Plotter, TIMER2.0, STRING; TCGA/GTEx veri analizi,
diferansiyel ifade, sagkalim ve immin infiltrasyon analizi.

Programlama ve Veri: Python, R, Linux (temel diizey, biyoinformatik veri analizi i¢in); Java (temel dlzey).

SERTiFIKALAR VE KURSLAR

e Biyoinformatik Veri Analizi: Python, Linux ve R

e Cancer Biology 101 (Mayis 2024)

e Javaile Programlamaya Giris (Agustos 2020)

e Bilgi Teknolojilerine Giris (Temmuz 2020)
DILLER

Tirkge (Ana dil) e ingilizce (Profesyonel calisma yeterliligi, B2)

iLGi ALANLARI

Kodlama, okuma, yemek yapma, bisiklet, miizik, seyahat.



